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ABSTRACf 

Abeliophyllum d때'chumN띠illÏ. (Oleaceae) is a mOlli따pe of Korea and is distinguished from related 
genus FOI원때싫 Vah1 by the morpho1o밍ca1 characters such as fruit shape, flower color and etc. Even 
though severa1 in없specific taxa were reported according to the color of flowers and shape of 잠uits， there 
have been many controversals on the taxonomic identity and status of rank on those taxa. 1n the present 
study, we performed the RAPD 와1alysis to delimit the infraspe띠fic taxa of Abeliophyllum distichum and to 
investigate the gene다c polymorphism and re1ationships among 12 pop띠때。ns. 212 scorable RAPD 
markers with 70 common markers were found from the PCR reactions with 16 random oligo primers and 
were analyzed by Neî’ s gene디c distance. From 0.108 to 0.321 of gene디c variations were showed 없nong 
the taxa. Some re밍0na1 groups instead of s없ne taxta were clustered from the phenogram of UPGMA 
와1alysis. A농0， we could not frr피 해S따1α 빠leage 와nong intraspe뎌fic taxa. The result from RAPD 없1alysis 
suppoπ:ed that the infraspedfic taxa of Abeliophyllum distichum might be the individual variations and 
treated as the s없ne taxa. RAPD ana1ysis was very useful to confrrm the hi양1 gene pool with diverse 
genetic polymorphism 와nong Abeliophyllum distichum pop띠ations. 
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서 론 
물푸레나무과(Oleaceae)의 미선나무속(Abeliophyllum)은 단일종(A. dis다'chumN따çai)으로 구성된 한국 

특산식물속으로 충청북도 진천군 초펑면 용정리에서 채집된 표본(Nakai 8147-50, TI)을 기준으로 

N짧i(1919)에 의해 기재되었고， 이후 미선나무에는 흰색 꽃과 분홍색 꽃을 갖는 변이체들이 존재하며 흰 

색의 꽃을 기본종으로 인식하였고， 후차를 분홍미션나무(A. disdchum for. lilacinum Nakai)이라고 기채한 

바 있다. 또한， Lee(1976)는 며선나무의 꽃잎과 꽃받침잎의 색변이에 따라 푸른마선나무(A. distichum for. 

viridica1ycinum T. Lee)와 상아미선나무(A. dis뼈um for. ebumeum T. Lee)를 기재하였고， 시과의 선단부 

가 둔두 또는 평두이며 엽병과 잎의 이면맥상에 털이 선 것을 퉁근미선나무(A. distichum var. 
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obtusicarpum T. Lee)라고발표한바 있다. 그러나，미선나무는꽃과꽃받침잎의 색과 열매의 형태 등생식 

기관의 형질이 자생지의 통일집단에서도 일련의 연속적인 변이를 나타내고 있으며， 심지어는 통일개체에 

서 조차변이양상이 관찰되기도한다. 이와같이 미선나무속은꽃과꽃받침잎의 색， 열매의 형태 등에 의해 

많은 종내분류군들이 보고되어 있으나， 현재까지는 상기한 검색형질의 분류학적 가치에 대하여 구체적으 

로 논의된바 없으며， 학자들에 따라서는 종내분류군들을 개체변이로 처리하는 등(Paik， 1994; Lee, 1996) 

현재까지 분류군간의 명확한구별이 매우 어려운 것으로 알려져 었다. 현재까지 우리나라에 분포하는 미선 

나무 자생지는 1917년 정태현과 N삶외에 의해 충북 진천군 초평면 용정리(천연기념물 제14.호)에서 최초로 

발견된 이래， 1955년 충북 괴산군 장연면 송덕라의 인근야산에서 제2의 자생지가 발견되어 천연기념물 제 

147호로 지정된 바 있다. 그 이후， 충북 괴산군 칠성면 율지리(천연기념물 제221호)와 장연면 추점리(천연 

기념물 제220호)， 충북 영동군 영통읍 매천리(천연기념물 제364호)， 전북 부안군 변산면 청림리(370호)가 

알려짐으로서 미선나무는우리나라중부를중심으로서쪽에 나는것으로그분포가소상히 밝혀졌다. 그러 

나， 본 속의 기준표본 채집지인 충북 진천군의 자생지는 완전히 파괴되어， 1969년 천연기념물에서 해제된 

바있다. 

최근 계통분류학에 있어서 근연분류군간의 유전적 유연관계분석에 대한요구가증대됨에 따라， 유전자 

에 관한 연구는외부형태에 기초한전통적 연구에서의 문제점을보완하여주고，특정 유전자의 특성에 기초 

한 식물의 계통체계 및 진화과정을 밝혀주고있다{Doyle et 떠.， 1992). DNA fi뻐ng양erφprint빼t 

핵산의 다형현상(polyrnoφhism)을 직접 분석함으로써 유전형(genotype)의 기본적 쩨를 결정하는 여러 

가지 방법들이 개발되어 사용되고 있는데(We싫ing et 외.， 1995) ， 그중 최근 식물계통분류학에서 가장 많이 

사용되는 대표적인 것이 Random amplified polyrnorphic DNA(없PD; Wì패聊 etal. ， l990)이다. 없PD 분 

석은 간단한 1C따erprimer를 가지고 미 량의 DNA로부터 polymerase 며때 reac디on(PCR)을 이용하여 많은 

양의 분자유전학적 표지인자(molecular gene디cm따ker)를손쉽게 검색할 수 있는장점을 가지고 있다. 

따라서 본 연구에서는 미선니무와 종내분류군들의 보존현황과 정확한자생지 분포를 확인하고， 지역집 

단군을 대상으로 없PD방법에 의한 분자유전학적 다형현상을 분석하고 이를 기초로 미선나무의 분류학적 

한계를검토하며，집단칸의유전적변이를논의하고자수행되었다. 

재료및방법 

1. 채료 
본 연구는 2002년 4월부터 2003년 3월까지 전국의 미선나무 자생지를 대상으로 현지 방문조사를 수행하 

여조사지역내의 미선나무보존상태와현횡을조사하였으며，뻐PD의 실험재료는자쟁지에서 직접 채집한 

12집단을 이용하였고(Table 1), 본 연구에 사용된 재료의 증거표본은 대전대학교 생명과학부 식물표본실 

(ππ)에 보관하였다. 

2. 방법 

1) 메A extraction 
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DNA 추출을 위하여 채집된 잎은 액체질소를 넣어 막자사발로써 분말로 파쇄하였으며， DNA추출은 

crAB method(Doyle and Doyle, 1987)를 다소 변형한 아래의 방법으로 실시하였다. 약 1.0g의 분말조직을 

0.5% 2-ß -mercaptoethanol이 첨가된 15뼈의 extraction buffer(2% crAB; 100mM Tris, pH 8.0; 50mM 

EDTA, pH 8.0; 500mM Nad)에 넣은 후 65"C 에서 20분간 incubation하며， 

Table 1. Materials and collection data of Abeliophyllum which were used in RAPDs analysis. 

Taxa Locali디es， VoucherNo. Date Abbreviation 

Abeliopbyllum disticbum 1α1∞illgrlm， Buan Apr. 4. 2000 AD1 

Na없i (미선나무) D.K. Kim 0045 

앤V외cy，∞n잃n， Buan Apr. 4. 2000 AD2 

D.K.힘m0047 

3Maech∞n， Yeongdong Apr. 5. 2000 AD3 

D.K.퍼m0027 

4yon와eong， ]incheon Apr. 6. 2애O AD4 

D.K. Kim 0057, 0058 AD5 

5없뺑eok， Goesan Apr. 6. 2000 AD6 

D.K. Kim 0002 

6αlUj∞1m， Goesan Apr. 6. 2000 AD7 

D.K Kim ool1 

Abeliopbyllum 이isticbum 1α1001팽im， Buan Apr. 4. 2000 AL1 

for. lih뼈lumNa없i D.K. Kim 0043 

(분홍미선) 4y。땅∞ng，]incheon Apr. 4. 2000 AL2 

D.K. 퍼m0073， 0074 AL3 
5없뺑eok，Goesan Apr. 6. 2000 AL4 

D.K. KimOOO9' 

Abeliopbyllum disticbum 7Gwangreung Apr. 9. 2000 ADE 

for. ebumeum T_ Lee D.K 퍼m0120 

(상아미선) 

• l~: Jeollabuk깅。 3: Chungcheα19buk-do ~: Chungcheo!1gbuk-d。

5. 앙lungcheongb빼:-do 6: Chungcheongbuk-do 7: trasplanted fonn Geoe잃n 
• Bold: Natural monument 

조직내 phenol 화협물， 탄닌 풍의 불순물을 제거하기 위하여，e:없αion buffer에 ZOAl PVP-40을 첨가하였 

다'. Incubation후 SEVAC용액(chloroform:Isoamyl alchol=24:1) 7.5 ml를 첨가하여， 4，2애1pm에서 30분간 원 

섬분리하여 상퉁액을 취하고 이 부피의 2/3이 되는 양의 싫opropanol-을 첨가한 후， -20"C 에서 12시간 이상 

보관하였다가 8，ooog로 50분간 원심분리하여 DNA를 분리하였다. 분리된 DNApellet은 70% ethanol로 세 

척한 후 TE buffer(lM Tris, 0.5M EDTA, pH 8.이에 용해하였고， Geneclean kit(Bio 101 Inc. , CA, USA)를 이 

용하여 DNA를 순수정제하였다. 정제된 DNA는 0.7%A:짧。，se gel로 전기영통한 후 1% EtBr:로 염잭하여 
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UV퍼m뻐ator장에서 그 농도를 확인하여 PCR반응에 사용하였다. 

2) RAPD 

추출된 DNA로부터 없PD절편의 증폭반용은 Pei뼈1- 많ner 9600 thermal cycler에서 수행되었다~ PCR반 

웅은 전체 25때 부피로 행하며， 10-5Ong DNA, 1.5 unit Taq DNA Polymerase(Bioneer), 10mM Tris-HCl, pH 

8.3, 50mM KCl, l .5mM MgC12, 0.001% gela다n， 0.5뼈 primer 및 200때의 각 dA1P， dαP， dG1P， dπp 퉁 

이 포함되어 있다. 뻐PDPCR에 사용되는 Primer는 NAPS(University of British Columbia)에서 제작된 No. 

1-100의 10-mer oligo primer를 이용하였으며， 다음의 PCR반응에 사용되었다. <D 940C에서 2분간 pre­

denaturation, @ 940C에서 1분간， 440C에서 2분간， 72oC에서 2분으로 구성된 amp빠ing cycle을 35회 반 

복，@ 마지막으로 720C에서 7분동안 extension으로 구성된 3단계의 PCR과정을 거쳐 DNAproduct를 만들 

어 내었다. 이때 각각의 primer에 대한 상기의 PCR 과정을 통한 sσeening을 실시하여， 선택된 primer별로 

3회 이상의 반복실험을 수행하여 재현성이 뚜렷한 것만올 유용한 primer.로 컬정하였대:Table 3). PCR을 통 

하여 합성된 DNAproduα는 1 x 10-4% EIBr이 포함된 1.3%A.뿔rose gel로 전기영동하여 UV-illun뻐ator'상 

에서 band를 확인한 후， 1D Image 때외ysis software(K，여ak， 2001, ver. 3.5)를 이용하여 정확한 band의 위 

치를결정하였다. 

3) 자료분석 

전기영동을 통하여 전개된 D뼈fragm하1t의 각 band를 하나의 형질로 취급하여 0과 1의 값을주어 전체 

oπ에 대한 자료행렬을 작성하였으며， Nei(1972)의 gene디.c distance로서 유사도지수자료행렬(Table 4)을 

산출하였다. 도출된 유전적 거리지수 자료행렬은 NTSYS-pc의 S돼N clustering program을 이용하여， 

UPGMA방법에 의한phenogram(Fig. 8)을 작성하여 각 OTU간의 유전적 유사성을 검토하였다. 

결과및고찰 

1. 자생지분포 및 생육환경 
본 조사에서 직접 확언된 미선나무 자생지는 충청북도에 5지역， 전라북도에 2지역으로 총 7Ãl역으로 확 

인되었다(Tab!e 2). 이외에도 최근에 경기도 북한산 서사면의 북한산성 부근과 충청북도 옥천지역에도 미 

선니무지쟁지가 있는 것으로 알려졌으며， 또한충청북도충주시 가금면 일대에도미선나무자생지가분포 

하는 것으로보고되어져 있대Fi맑re 1). 

현재까지 알려진 미선나무 자생지는 모두 산자락에 위치하며， 괴산의 자생지는 건조한 전석지이지만 토 

양의 수분함량은 많다고보고된바 있다{이창복， 1976). 또한전라북도부안군 청렴리와변산반도중계리의 

지쟁지 역시 돌이 많이 섞인 토양이지만 수분함량은 많았다. 이와 대조적으로 충청북도 진천군 용정리와 

영동군매천리의 자생지는수분함량이 많은사질토양으로확언되었다. 

미선나무자생지의 생육환정은 대략두가지 형태로，교목층이 제거되었거나없는나출된지역과참나무 

류의 수렴하에 위치하는지역으로구분되어지며，교목충이 제거된충청북도괴산의 송덕리，추점리와그대 
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Table 2. Several Natural habitates of Abeliophyllum distichum 

Natural 
Monument Localities Area 
No 

147 Songdeokri,Jangyeon-myeon, 9,917m' 
Goesan-gun, Chungcheongbuk-do 

220 

221 

370 

370 

364 

Chujeom-ri, Jangyeon-myeon, 7，798떠 

Goesan-gun, Chungcheongbuk-do 

Y패i-ri ,Chilseong-myeon, 14,400m' 
Goesan-gun, Chungcheongbuk-do 

Junggye-ri, Byeonsan-myeon, 2,330m' 
Buan-gun, Jeollab따εd。 
Cheon맹m， Sangsec•myeon, 364 
Buan-gun, Jeollabuk김。 
Maecheon-ri, Yeongdong-ub, 20,OOO m' 

Yeongdong-gun, 
Chungcheongbuk-do 

Yon잉eong-ri， Chopyeong-myeon, 6,500m' 
Jincheon-gun, Chungcheongbuk-do 

Fig. 1. Distribution of Abeliophyllum 

distichum 
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로있는충청북도영동의 매천리，전라북도부안의 청렴리자생지는서로다른생육환경을나타낸대{Fig 2). 

전자의 경우 미선니무의 생육상태가 양호하여 재화율 및 결실율 그리고 번직률이 좋은 반면 후자의 경우에 

는 교목층에 의한 일조량부족과 청미래덩굴， 청 풍의 만경식물로 인해 생육상태가 매우 불량한 것으로 확 

인되었다. 이는 미선나무 자생지가 지리적으로 격리되어 있고， 또한 대부분의 개체군들이 100여 개체 미만 

으로 추정되는 소규모집단언 점을 감안할 때 유전적 부동현상과 근교약세에 의한 집단의 쇠퇴와 

(Charl，않worth et al. , 1995) 유전 다양생의 감소에 의한 유전자의 소설， 그리고 환경변화에 대한 적응력 감 

소로 인한 집단의 소멸이 가능할 것으로 생각된다. 따라서 현재 천연기념물로 지정되어 보호되고 있는 자 

생지의 경우는 교목층과 만경식물의 제거와 지속적인 관리가 필요하며， 또한 천연기념물에서 해제되었거 

나새로이 보고되어진미선나무자생지，특히 소규모집단에 대해서는미선나무의 유전적 다양성 보존이라 

는측면에서 자생지에 대한보호관리가절실한상태이다. 
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Fig. 2. Several natural habitates of Abeliophyllum distichum 

CD Songdeokri, Chungcheongbuk깅。(Ï) Ch띠eor.n-ri， Chungcheongbuk-do 

@ Maecheon-ri, Chungcheongbuk깅。@) Cheon;얽m， Jeollabuk-d。

2. 분자유전학적 연구 

한국자연보존연구지 제1권 저14호 

본 실험에 시용된 Random primer는 총 100개이었으며， 그중 primer screenning을 실시하여 분류군 전체 

에 반응이 일어난 p파ner는 30개였다. 본 실험에서 반용이 일어난 30개의 primer는대부분 G+C content가 

매우 높았으며， 그중 3회의 반복실험을 통하여 재현성이 뚜렷한 primer 16개를 선별하여 분석을 실시하였 

대Table 3). 실험에 사용된 random primer에서 높은 G+C content를 갖는 것은 일반적으로 primer.의 염기 

구성이 DNA의 증폭길이에 커다란 영향을 미치며(W패때1 et aL , 199이， random primer에 있어서 G+C 

content가 높을수록 DNA 증폭은 매우 잘 일어난디는 견해와 일치하였대Fritsch et 떠.， 1993). PCR과정을 

통해 증폭된 D뾰 절편틀은 300-2000bp 사이의 구간에서 관찰되었고， 없PD marker의 수는 각 primer마다 

3-14개로 다양하게 나타났으며， 종내분류군간 보다는 지 역별깨체군간에 서로다른 밴드양상이 관찰되었다 

(F핑. 2-6). 16개의 primer에 의한 없PD분석결과 총 21때의 유전적 표식밴드를 확인할 수 있었고， 이중 

33%에 달하는 70개의 밴드는 전 분류군에서 공통적으로 관찰되었다. 증폭된 DNAband의 존재유무에 따 

라 작성된 기초자료행렬을 토대로 Nei’s(1972)의 유전적 거리지수를 이용하여 비유사도(상사도)지수행렬 

(Table 4)을 도출하였고， 이를 기초로 UPGMA phenogram을 작성하였다(Fig.7). 
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Table 3. The list of 16 primer used of the RAPDs analyses. 

PrimerNo SequenceC51• 3’) PrimerNo SequenceC51-3’) 
-4 ccrGGGcrGG 44 TIACCCCGGC 

6 ccrGGGccr A 72 GAGCACGGGA 

20 TCCGGGTITG 73 GGGCACGCAA 

39 TIAACCGGGC 77 GAGCACCAGG 

40 TIACCTGGGC 78 GAGCACTAGC 

41 TIAACCGGGG 81 GAGCACGGGG 

42 TIAACCGGGC 83 GGGcrCGTGG 

43 AAAACCGGGG 84 GGGCGCGAGT 

Table 4. Genetic dissmilarity matrix caulated by Nei(1972) ’s genetic coe혜cient based on RAPDs analyses 
for Abelíophyllum. 

AD1 AD2 AD3 AD4 AD5 AD6 AD7 AL1 AL2 AL3 AL4 ADE 

AD1 0 

AD2 0.1483 0 

AD3 0.2406 0.3016 0 

AD4 0.2540 0.2138 0.2986 0 

AD5 0.2038 0.1830 0.3205 0.1076 0 

AD6 0.1588 0.1808 0.2761 0.1815 0.1601 0 

AD7 0.1851 0.1816 0.2616 0.1732 0.1696 0.1257 0 

AL1 0.0479 0.1834 0.2396 0.2479 0.2155 0.1778 0.2046 0 

AL2 0.1872 0.1669 0.3155 0.1333 0.0319 0.1609 0.1705 0.2062 0 

AL3 0.2249 0.1781 0.2796 O.η84 0.1661 0.1894 0.1987 0.2467 0.1669 0 

AL4 0.2247 0.1858 0.3059 0.2139 0.2176 0.1801 0.1893 0.2194 0.2085 0.1858 0 

ADE 0.3051 0.2911 0.3514 0.2248 0.2568 0.2359 0.2439 0.3045 0.2445 0.2503 0.2731 0 

* Find the Abbresivation in Table 1. 

뾰PD 분석에 의한미선나무집단의 상사도지수행렬에 의하면， 미선나무의 지역별 개체군간에는상사도 

지수 0.108에서 0.321(평균 0.206)의 유전적 상이성을 나타내었고， 분홍미션의 지역별개체군 사이에는 

0.167에서 0.247C평균 0.231)의 매우 낮은 값이 나타내었다. 또한 미선니무집단과 분홍미선집단간에는 

0.032에서 0.316의 차이를 나타내었고， 상아미션은 미선나무와 분홍미션의 개체군들괴는 0.225에서 0.351 

의 비유사도지수를나타냉으로써미선나무종내 품종간유전적 불연속성은거의 없는것으로생각된다. 

없PD분석결과를기초로UPGMA방법의유집분석을수행한컬과，미전나무의종내품종간빛지역집단 

간에 일정한 유전적 불연속성은 거의 나타나지 않았으나， 충북 진천군의 집단들사이에는 높은 유전적 유연 

관계를 확인할 수 있었다. UPGMAphen。웰m에 의하면， 충북 진천군의 미선나무(AD4， AD5) ， 분홍미선나 

무(AL2，AL3) 집단은 광롱의 상아미선(ADE) , 충북 괴산의 미선나무(AL4) 집단과 하나의 유집군을 형성하여 
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M 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M ‘ 2000bp 

‘ 1000bp 

‘500bp 

Fig. 3. 티ectrophoretic photograph of RAPD with the primer No. 4 

M : Molecular Maker Lane 1-7 : A. dís디'cum N:하æi 

Lane 8-11 : A. dísû，α1111 for. macinum N:따æi I.ane 12 : A. dísûcum for. ebumeum T. Lee 

M 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M ‘ 2000bp 

‘ 1000bp 

‘ 500bp 

Fig. 4. 티ectrophoretic photograph of RAPD with the primer No. 6 

M : Molecular Maker Lane 1-7 : A dísû，α1111 N:와æi 

Lane 용11 : A. dísticum for. lilacinum Na없i Lane 12 : A. dísûcum for. ebumeum T. Lee 

M 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M 

‘2α)() bp 

‘ 1000bp 

‘ 500bp 

Fig. 5. EI않trophoretic photograph of RAPD with the primer No. 39 

M : Molecular Maker Lane 1-7 : A. dísûcum N:와æi 

Lane 용11 : A dísûcum for. lilacinum Nakai Lane 12 : A. dísûcum for. ebumeum T. Lee 
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M 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M 

‘ 2000bp 

‘1000bp 

‘5때 bp 

Fig. 6. 티않trophoretic photograph of RAPD with the primer No. 42 

M: Molecular Maker Lane 1-7: A. disticum N:앙GÙ 

Lane 용11 : A. disticum for. lilacinum N:외GÙ Lane 12 : A. disticum for. ebumeum T. Lee 

M 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M 
bp 

Fig. 7. 티않trophoretic photograph of RAPD with the primer No. 업 

M : Molecular Maker Lane 1-7 : A. di찌eum N:꾀GÙ 

Lane 8-11 : A. disticum for. lilacinum Nakai μne 12 : A. disti，다nn for. ebumeum T. 1εe 

전북변산의 미선나무 집댄AD2)과 유집된 후에 충북 괴산의 미선나무 집단(AD6， AD7)군과 커다란하나의 

유집군을 형성한 후에， 충북 영동군의 미선나무(AD3) , 전북 부안의 미선나무(ADl) , 분홍미선나무 집단 

(ALl)과합쳐져 마지막으로유집되는것으로나타났대페g.8). 

결국， 없PD 연구결과 미선나무， 분홍미선 및 상아미션의 기본품종 집단칸에는 뚜렷한 유전적 불연속성 

이 관찰되지 않았으며， 전체적으로 다양한 유전적 다형성이 관찰되어 현재까지 국내에 자생하는 미선나무 

는 높은 genep∞l을 유지하고 있는 것으로 생각된다. 이와같은 결괴는 학술적 혹은 경제적으로 잠재적 가 

치가매우높은미선니무의 육종및 신품종개발이나자생지 보전 또는복원사업에 있어서 매우다행스러운 

일이라사료된다. 또한，미선나무의 종내분류군들에 대한분류학적 한계설정에 있어서，꽃과열매의 형태 

적 변이를 근거로 설정된 변종 빛 품종 등은 모종인 미선나무에 모두 이명처리 되어야 할것으로 판단되며， 

이는 미선나무의 종내분류군들을 개체변이로 취급하여 하나로 통합한 Paik(1994)의 견해를 지지하고 있으 

며，향후본분류군의분류학 처리에반영되어야할것으로생각된다. 

최근까지 없PD에 의한 분석방법은 속내 혹은 혈연적으로가까운 분류군간의 계통학적 유연관계를 업증 
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Fig. 8. A phenogram by UPGMA clustering method of Abeliophyllum based on RAPD analysis 

* Find the abbreviation in Table 1. 

하는분류학에 λ}용되거나，종간혹은종내의 지역군집 및 잡종을분석하여 그기원을추정하는분자생태 

학에 많이 이용되고 있는것으로 보고되어있대없rdtys et 떠.， 1992). 비록본 연구에서는푸른미선과풍근 

미선이 포함되지는 않았지만， 없PD 분석방법이 미선나무속내 분류군의 종집단 및 지역개체군간의 유전적 

다양성과유연관계를설명하는데 매우유용한것으로판단된다. 
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.... ‘ ..., 
물푸레나무과의 미선나무는 한국고유속 단일종으로 열매의 형태와꽃의 잭 퉁과 같은 와부형태학적 특 

정에 의해 근연속언 개나리속과 구별된다. 미선나무는 꽃의 잭과 시과의 형태에 따라 여러개의 종내 분류 

군들이 보고되어 있지만， 이들의 분류학적 정체성과 계급의 설정 동에 관하여 학자들간에 많은 논란이 었 

다. 본 연구에서는 없PD 분석을 실시하여 이를 토대로 미선나무의 종내분류군틀의 한계를 규명하고， 집단 

간의 유전적 다형현상과 유연관계를 논의하그찌 하였다~ 16개의 random primer를 이용한 효소중합반웅을 

실시하여， 70개의 공통적언 밟nd를 포함뺨 2127~의 표식언자가 관찰되었고， 그 결과는 Nei의 유전적 거 

리를 이용하여 분석하였다. 분류군간에는 0.108에서 0.321의 유전적 변이가 관찰되었고， UPGMA에 의한 

군집분석을통하여 통일분류군보다는 몇몇 지역집단칸에 유집군이 형성되었으며， 종내분류군간에는 뚜렷 

한불연속성이 관찰되지 않았다. 뻐PD분석 결괴는미선나무의 종내분류군들은재체변이이고 이를통일종 

으로처리되어야한다는의견을지지하고 있다. 또한，없PD분석은미선나무집단이 다양한유전적 다형성 

을지닌 높은유전자푸울을유지하고 있다는것을 확인하는데 매우유용하였다. 

검색어 : 미선나무속，물푸레나무과，유연관계，없PDs 


